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GCTAGCGT TCTGAGCGGTCGTGCAG

NERRRR NN RRRRRRRRRRR Y
TGOGGGGT TCTCATCATCATCATCATCATGGTATGGCTAGCGT TCTGAGCGGT CGTGCAG

TTGITTTTGAACGT TATAGCCGT GCAACACCGCT GGGT GCATATCTGGAAGAGEGTCGTC

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TTGTTTTTGAACGT TATAGCCGT GCAACACCGCT GGGT GCATATCTGGAAGAGGGTCGTC

61 --------- o o o o o +

GITTTCGT GAAGAAGGT TTTATTCGTACCGATTATCCGCCTAAACGTGATGAAGT TCTGT

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GTTTTCGTGAAGAAGGT TTTATTCGTACCGAT TATCCGCCTAAACGT GATGAAGT TCTGT

121 --------- o o o o o +

GGAAT CCGAAAATTATGCGT AT GCCT CGT GAAGAACT GGAAAAAAT CAAAACCCAGCGT C

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GGAATCCGAAAAT TAT GCGTATGCCTCGT GAAGAACT GGAAAAAAT CAAAACCCAGCGTC

181 --------- o o o o o +

TGAAAGCCATTGI TAAAT GGGCATGGGAACACAGCGAAT TCTATCGCAAATTTTGGAAAA

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGAAAGCCAT TGT TAAAT GGGCAT GGGAACACAGCGAAT TCTATCGCAAAT TTTGGAAAA



301

361

421

481

541

601

GCAAAGGCT TTCACCCGGACATGATTAAAACCCATGAAGATGT TGT TAAAATCCCGGTGC

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GCAAAGCCTTTCACCCGGACATGATTAAAACCCATGAAGATGT TGTTAAAATCCCGGTGC

TGACCAAAAAAGAT CTGCGT GCCGAT CTGCAGAAAAAT CCGCCTTATGECACCATTATGG

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGACCAAAAAAGAT CTGOGT GCCGAT CTGCAGAAAAAT CCGCCTTATGGCACCATTATGG

TTCCGCGAACTGECCAAATATATCCATTTTGI TGGT GCAACCAGCGGTAGCACCGGTATGC

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TTCCGGAACT GGCCAAATATAT CCATTTTGT TGGT GCAACCAGCGGTAGCACCGGTATGC

CGACCT TTCAGEGT TGEEGTCGT GTTGAACTGGAT TATTTTGAAGAACAGCAGGECACGT T

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CGACCT TTCAGGGT TGGGGT CGTGT TGAACT GGAT TATTTTGAAGAACAGCAGGCACGT T

ATCTGTGGACCT TTGCCGGT GT TAAACCGEGT GT TGTTTATGCCAAT TATCTGAATATGA

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
ATCTGIGGACCTTTGCCGGT GT TAAACCGEGTGT TGT TTATGCCAATTATCTGAATATGA

GCGECTTTTATAGCT GEEGT CCACCT CTGGT TGAAACCGCAATGT GECGT TGTGGT GCAA

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GCGGCT TTTATAGCT GGGGT CCGOCTCTGGT TGAAACCGCAAT GT GGCGT TGTGGTGCAA

CCGCAATTGCCCGGT GGTGGTGAAACCTTTTTTACCT GGAAAGATCGT CATATGCTGATTA

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CCGCAAT TGCCGGT GGTGGTGAAACCTTTTTTACCTGGAAAGATCGT CATATGCTGATTA



721

781

841

901
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1021

TGAAACTGTGGAAAGT TGATGT TTTTGCAACCACCCCGT GECTGCATCGTTGGATTGGT G

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGAAACT GTGGAAAGT TGATGT TTTTGCAACCACCCCGT GGCTGCATCGT TGGATTGGTG

AACAGGCCAAAACT GGAAGGT TGEGT TACCCCGT TTAAAGT TCTGCTGCTGCATGGTGGTG

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AACAGGCAAAACT GGAAGGT TGGGT TACCCCGT TTAAAGT TCTGCTGCTGCATGGTGGTG

CAGCAGCCGAAAAAACCAAAGAAAAACT GATGGAAGT TCACCCGAATGTCGAAAAAGT TA

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CAGCAGCCGAAAAAACCAAAGAAAAACT GATGGAAGT TCACCCGAATGT CGAAAAAGTTA

TTAGCGT TTGEEECACCACCGATGGT CATATGECAAT TGAACCGECCT GATGCACCGGEGTA

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TTAGCGT TTGGGGCACCACCGAT GGT CATATGGCAAT TGAACCGCCT GATGCACCGGGTA

CACTGGTTTTTTGGGAAGATACCCAGATTTTCGATATTGT TGT TCCGGEGTAGCTATGAAG

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CACTGGT TTTTTGGGAAGATACCCAGATTTTCGATATTGT TGT TCCGGGTAGCTATGAAG

AACGT CCCGAAGGT GAACCGGECAGGT CAGGGT GAACGT GGTGAACTGATTGCAACCCTGC

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AACGT COGGAAGGT GAACCGGCAGGT CAGGGT GAACGT GGT GAACT GATTGCAACCCTGC

TGACCCACTATACCATGCCGCTGATTCGT TATAGCCT GGGTGATTATGT GAAAAACGAAT

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGACCCACTATACCATGCCCCTGATTCGT TATAGCCTGGGT GATTATGT GAAAAACGAAT



1141

1201
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TTATCTGTGATCCGACACCGGAACTGEGTATTACCCATTGTCGT TTTGCAGAACTGATTC

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TTATCTGT GATCCGACACCGGAACT GGGTATTACCCATTGTCGT TTTGCAGAACTGATTC

CGGEGTCGT GT GGAATGGATGT TTAAAGT TAAAGGCAAACTGCTGT TTCCGATCGI TGT TG

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CGGGT CGTGT GGAATGGATGT TTAAAGT TAAAGGCAAACTGCTGT TTCCGATCGTTGT TG

AAAATGCAGT TAGCCAGAT TCCGGATACCACCGGTGCATATAATATTGTGGTGTATGATG

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AAAATGCAGT TAGCCAGAT TCCGGATACCACCGGTGCATATAATATTGTGGTGTATGATG

ATAATATGGATAAACT GAAAATCAAAGT GGAAACCCGCAAACCGATTCCGCCTCCACCTG

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
ATAATATGGATAAACT GAAAAT CAAAGT GGAAACCCGCAAACCGAT TCCGCCTCCGECCT G

AATATGATAAAGAAGCACGCCGAAATTATTGCACGT GAACT GEGTCTGAGT CCGGAAGATG

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AATATGATAAAGAAGCACGCCGAAATTATTGCACGT GAACT GGGT CTGAGT CCGGAAGAT G

TTGAAAT TGAATGGAT TCGT CCCEGT GAATCAGT TTGGAAAGGT TATAAACTGCAGGT CT

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TTGAAATTGAAT GGAT TCGT CCGGGT GAAT CAGT TTGGAAAGGT TATAAACT GCAGGT CT

TTCTGGATGAACGCAAAAAATGACCATGG

NRRRR RN RRRRRRR Y
TTCTGGATGAACGCAAAAAAT GACCATGGAAT TCGAAGCT TGATCCGGCTGCTAACAAAG



1561 ----



